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Cluster: 0299 dvu; resid: 0.44; r/c: 16/372

x.range

upstream meme PSSM #1; e=4.5e+03

1 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211

x.range

y.
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e

upstream meme PSSM #2; e=6.8e+03

1 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 161 6 11 16
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DVU1968

DVU1967

DVU1970

DVU0445

DVU2171

DVU2168

DVU0443

DVU0442

DVU1969

DVU2173

DVU0185

DVU1105

DVU1414

DVU1503

DVU1721

DVU2187

string
operons −200 −100 −1

hypothetical protein: DVU1105−0.02

hypothetical protein: DVU1721−0.10

sensory box/GGDEF domain/EAL domain protein: DVU1414−0.18

hypothetical protein: DVU2173−0.20

phoH−related protein: DVU0442−0.29

terminase, large subunit: DVU1503−0.50

major head protein: DVU2168−6.61

portal protein: DVU2171−6.61

hypothetical protein: DVU2187−7.38

exonulcease, putative: DVU0443−7.60

CBS domain protein: DVU0445−7.60

response regulator: DVU1970−9.39

transcriptional regulator, rrf2 protein, putative: DVU1967−9.39

oxidoreductase, putative: DVU1968−9.39

hypothetical protein: DVU1969−9.39

hypothetical protein: DVU0185−16.50

log10(P) upstream meme1 2 log10(P.clust)=−5.70; 16 seqs; 11 uniq
c(0.5, 2.5)
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