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Cluster: 0242 dvu; resid: 0.54; r/c: 17/364

x.range

upstream meme PSSM #1; e=3e−08

1 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 161 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16

x.range

y.
ra

ng
e

upstream meme PSSM #2; e=0.0013

1 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 2111 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211 6 11 16 211
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DVU1556

DVU1554
mop
DVU1552DVU1560

DVU1551

DVU1550

DVU2774

DVU2773

DVU1561

DVU1558
DVU1553

DVU1555DVU1557

DVU1414

DVU1162

DVU1753

string
operons −200 −100 −1

hypothetical protein: DVU1753−0.02

hypothetical protein: DVU1162−0.08

sensory box/GGDEF domain/EAL domain protein: DVU1414−0.52

hypothetical protein: DVU2773−15.40

CBS domain protein/ACT domain protein: DVU2774−15.40

phosphoglycerate mutase family protein: DVU1550−20.68

HD domain protein: DVU1551−20.68

AMP−binding protein: DVU1553−20.68

hypothetical protein: DVU1555−20.68

hypothetical protein: DVU1556−20.68

hypothetical protein: DVU1557−20.68

ch domain/iron−sulfur cluster−binding domain protein: DVU1558−20.68

molybdopterin biosynthesis protein, putative: DVU1560−20.68

molybdenum−binding protein, HTH domain: DVU1561−20.68

hypothetical protein: DVU1552−20.68

radical SAM domain protein: DVU1554−20.68

aldehyde oxidoreductase: DVU1559−20.68

log10(P) upstream meme1 2 log10(P.clust)=−16.45; 17 seqs; 7 uniq
c(0.5, 2.5)
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